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Sequencage haut débit de la région HLA du génome de patients infectés par le COVID-19 et de
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RESUME

Le partenaire japonais du projet possede une expertise spécifique dans le domaine de la génomique
et en particulier le séquengage nouvelle génération a haut débit.

L'objectif du projet est de réaliser le séquencage de la région HLA d’échantillons de patients infectés
par le COVID-19 pour améliorer les connaissances sur la maladie.
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